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1. Wstęp, czyli opis sposobu działania 

 

 Nasza aplikacja jest hostowana na stronie internetowej. Jest to aplikacja 

diagnostyczna zajmuje się obecnie diagnozowaniem nowotworów. Można z niej korzystać 

przy pomocy komputera, smartfona lub innego urządzenia z dostępem do internetu. Po 

wejściu na stronę aplikacji możemy się zarejestrować i następnie zalogować. Gdy się 

zalogujemy otrzymamy dostęp do nowych zakładek widocznych u góry strony. 

W zakładce kalkulator możemy zdiagnozować nowotwór i wygenerować raport. W zakładce o 

nas możemy sprawdzić autorów aplikacji. W zakładce firmy możemy sprawdzić z jakimi 

firmami współpracujemy. Można też po zalogowaniu sprawdzić swoje dane historyczne 

diagnoz oraz edytować swoje dane. Aplikacja opiera się na architekturze klient - serwer. 

Backend działa w oparciu o Spring Boot. Frontend działa w oparciu o R shiny.  

2. Sposób instalacji aplikacji 

Nie trzeba nic instalować. Nasza aplikacja jest dostępna za pomocą przeglądarki internetowej.  

3. Zastosowane algorytmy 

W naszej aplikacji zastosowaliśmy algorytmy takiej jak: IOTR, AES, ML(machine learning), 

Web Scraping.  

 

4. Opis działania poszczególnych komponentów 

I. Uruchomienie aplikacji 

(a) Pierwszym krokiem w celu uruchomienia aplikacji jest uruchomienie backendu 

napisanego w Javie. Robi się to poprzez uruchomienie projektu TCA Project w 

programie Intellij Idea IDE (por. rys. 1a). 

(b) Następnym krokiem jest uruchomienie pliku app.R w programie R studio (por. rys. 

1b). 
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Rysunek 1(a): Działający backend aplikacji 

Rysunek 1(b): Główny ekran aplikacji.  
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Rysunek 2: Prezentacja panelu firm 

II. Przegląd funkcji dostępnych przed zalogowaniem 

(a) Główne okno aplikacji umożliwia dostęp do panelu firm, który umożliwia zapoznanie 

się z firmami farmaceutycznymi, które są sponsorami projektu. Ekran firmy umożliwia 

także przejście na stronę domową zaprzyjaźnionych firm poprzez hiperłącze (por. 

rys. 2). 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

(b) Z głównego okna  możliwe jest także przejście do strony autorów, który prezentuje 

stan osobowy zespołu wraz z krótkim opisem każdego członka. Przejście następuje 

poprzez kliknięcie przycisku „o nas” w górnym lewym rogu menu głównego. 

Rysunek 3: Prezentacja strony autorów 
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(c)  Aplikacja umożliwia  także zakładanie i obsługę kont użytkowników. Procedura 

założenia konta polega na wypełnieniu formularza w sekcji „Rejestracja” w prawym 

górnym rogu i kliknięciu przycisku rejestracja (por. rys. 4a). 

(d) Do nowo utworzonego konta dostęp umożliwia sekcja „Zaloguj” widoczna także w 

prawym górnym rogu (por. rys. 4b). 

 

 

  

 

  

  

Rysunek 4a: Wygląd panelu rejestracji  

Rysunek 4b: Wygląd panelu Zaloguj  
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III. Przegląd funkcji dostępnych po zalogowaniu 

(a) Użytkownik po zalogowaniu ma dostęp do strony profilowej, która umożliwia dsotęp 

do edycji zapisanych danych  w profilu użytkownika (por. rys. 5a). Ponadto z 

poziomu profilu możliwe jest uzyskanie dostępu do historii zapisanych pomiarów 

(por. rys. 5b), a także do zapisanych wcześniej wykresów (por. rys. 5c). 

 

 

  

Rys 5a. Dane profilowe  

Rys 5b: panel historii pomiarów  
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Rys 5c Wykres dostępny z poziomu profilu. 

 

 

(b) Użytkownik ma także dostęp do kalkulatora oceny ryzyka rozwojowego nowotworu 

jajnika IOTA LR2.  Z poziomu tej strony użytkownik może wygenerować ocenę 

ryzyka nowotworu wraz z wykresem.  Strona umożliwia również zapisanie raportu do 

pliku pdf. 

Rys 6. Prezentacja kalkulatora ryzyka   
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(c) Do dyspozycji użytkownika oddaliśmy także klasyfikator. Klasyfikator służy do oceny, 

czy podane przez użytkownika objawy faktycznie mogą pasować do objawów 

typowych dla takich chorób jak: rak krtani, rak piersi czy rak płuc. Klasyfikacja jest 

dokonywana przy pomocy algorytmów uczenia maszynowego i pozwala szybko 

ocenić ryzyko zachorowania na wyszczególnione rodzaje nowotworów.   

Rys 7. Prezentacja klasyfikatora  


